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ΣΚΟΠΟΣ: Η γονιδιωματική

μελέτη της μοριακής

επιδημιολογίας των

καλλιεργημάτων

Campylobacter spp. σε σχέση

με την μικροβιακή τους

αντοχή.

ΥΛΙΚΑ ΚΑΙ ΜΕΘΟΔΟΙ:

• Η επιλογή των 50 καλλιεργημάτων (39 C.jejuni
και 11 C.coli) βασίστηκε σε γεωγραφικά

κριτήρια, την ημερομηνία απομόνωσης και το

προφίλ μικροβιακής αντοχής.

• Ο έλεγχος αντιμικροβιακής ευαισθησίας

διεξήχθη στο ΕΑ χρησιμοποιώντας τη μέθοδο

διάχυσης δίσκου Kirby-Bauer κατά EUCAST.

• To WGS υλοποιήθηκε από το EUROFINS με

χρήση της πλατφόρμας NovaSeq 6000 της

Illumina.

• Η βιοπληροφορική ανάλυση των δεδομένων

του WGS περιέλαβε έλεγχο ποιότητας και

συναρμολόγηση του γονιδιώματος,

ταυτοποίηση και τυποποίηση των στελεχών,

εντοπισμό γενετικών δομών που προσδίδουν

αντοχή σε αντιβιοτικά και φυλογενετική

ανάλυση.
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ΕΙΣΑΓΩΓΗ: Το Εργαστήριο

Αναφοράς (EA) για την

επιτήρηση κλινικών

καλλιεργημάτων

Campylobacter spp. του

Εθνικού Οργανισμού Δημόσιας

Υγείας, στο πλαίσιο της

συμμετοχής του στο 4ετές

πρόγραμμα Food- and Water-

Borne Diseases Antimicrobial

Resistance Reference

Laboratory Capacity

(FWDAMR-RefLabCap, 2020-

2024), έστειλε 50

καλλιεργήματα του έτους 2023

στο ECDC για αλληλούχιση

ολικού γονιδιώματος.
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ΑΠΟΤΕΛΕΣΜΑΤΑ:
ΣΥΜΠΕΡΑΣΜΑΤΑ:

 O επικρατής ST 572
εμφανίζεται
αποκλειστικά σε c.jejuni

 Τα c.coli στελέχη
κατανέμονται σε 10
διαφορετικούς STs

 H παρούσα ανάλυση
αναδεικνύει υψηλή
κλωνικότητα στα
Campylobacter spp.
στελέχη

 Η μέθοδος WGS
αποτελεί ένα ισχυρό
εργαλείο για τη μελέτη
της μοριακής
επιδημιολογίας των
κλινικών
καλλιεργημάτων
Campylobacter spp. στη
χώρα
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Προφίλ αντοχής:

SR-AMPR-NAR-CIPR -

TCYR Γενετικό 

προφίλ:

ant(6)-Ia, blaOXA-61, 

gyrA (T86I), 

tet(O/32/O) 

αντίστοιχα. 

Clonal complex –

ST354complex

MLST


